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Zucker im Boden



  

Cellulose

β-(1-4) Glukosepolymer



  

Hemicelluose



  

Abbau von Zellulose



  

Weißfäulepilze (Phanerochaete chrysosporium)



  

Braunfäulepilze (Ganoderma lucidum)



  

Chinon-Redoxkreisläufe

Fenton Reaktion
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Nuss-Schnaps

Juglon



  

Pilze erzeugen Stockflecken auf Papier



  

Ligninabbau
durch 
Bakterien



Gas Chromatographie (GC)



Gepackte Säule Quarzkapillarsäule

Gas Chromatographie (GC): Säulen



Kapillarsäulen



Säulen für Gaschromatographie



Detectors for gas chromatography
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Oximierung reduziert die Anzahl der 
bei GC Trennungen erhaltenen Peaks.

Spezielle Derivatisierung von Zuckern für die GC: Oximierung



Spezielle Derivatisierung von Zuckern für die GC: Silylierung
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Dervatisation of analytes
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TMS diether of falcarindiol
(MSTFA)

Dervatisation of analytes



Electron Impact (EI) Ionization



Biomarker im Boden
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quercitol

glucose

Zebron 5, 30 x 0.25 x 0.25
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erythritol

Zebron 5, 30 x 0.25 x 0.25
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xylose 

Zebron 5, 30 x 0.25 x 0.25
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galactose 

Zebron 5 , 30  x 0 .25  x 0 .25
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Massenspektren der Zucker



  

Wiley Library ()



  

Golm Metabolomics Library ()



  

Retention Time Index ()
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Plateau
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